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	PROCESSO SELETIVO 2014_2
AVALIAÇÃO DE CONHECIMENTOS ESPECÍFICOS



	

	INSTRUÇÕES(LEIA ATENTAMENTE)

	· Preencha corretamente o item de identificação do(a) candidato(a);

· A prova escrita será composta de 04 questões. O candidato deverá responder apenas 02 questões.
· Responda cada questão em sua folha específica de resposta e identifique as folhas adicionais apenas com o número da respectiva questão;

· Questões respondidas em outras folhas (não na folha específica e folha adicional), não identificadas, não serão consideradas para efeito de correção;

· A prova terá duração máxima de quatro horas, a partir da autorização para o seu início.

· Ao término da prova, numerar todas as folhas, usadas ou não (1/n até n/n)

	MESTRADO

DOUTORADO
NÍVEL PRETENDIDO

	IDENTIFICAÇÃO DO(A) CANDIDATO(A)

	Nome completo:
	Uso PGBM

	
	

	Identidade: 
	Órgão Emissor: 
	UF:
	

	
Uso PGBM
	

	Notas parciais (questões):
1.
2.
3.

	Coordenação PGBM
(visto)

	

	NOTAL FINAL: ________(___________________________________________________)


	Nome do professor: ____________________________
Assinatura: ____________________________________


	Identificação:
          / 
	Nota: (de 0 a 5)

	Questão 01:
Artigo: Armengaud J. Microbiology and proteomics, getting the best of both worlds! Environmental Microbiology, 2013, 15(1):12–23.

Explique como o avanço das técnicas de análises proteômicas tem contribuído para o entendimento da microbiologia. Comente também sobre as limitações destas técnicas.



	Nome do professor: ____________________________
Assinatura: ____________________________________


	Identificação:
          / 
	Nota: (de 0 a 5)

	Questão 02:
Artigo: Macaulay I.C., Voet T. Single Cell Genomics: Advances and Future Perspectives. PLOS Genetics, 2014, 10(1): e1004126.

Grande parte dos estudos de genomas tem sido realizada avaliando-se populações de células (milhares ou milhões) e os resultados tem sido descritos desprezando-se qualquer heterogeneidade que ocorre dentro da população. Neste sentido, explique as vantagens de se utilizar a tecnologia single cell, bem como as aplicações desta tecnologia.



	Nome do professor: ____________________________
Assinatura: ____________________________________


	Identificação:
          / 
	Nota: (de 0 a 5)

	Questão 03:
Artigo: Luco R.F., Allo M., Schor I.E., Konrblihtt A.R., Misteli T. Epigenetics in alternative Pre-mRNA Splicing. Cell, 2011, 144:16-26.

Explique a figura abaixo, relatando, o modelo integrado associado ao processamento alternativo do RNA. Inclua na sua explicação o conceito e a importância da epigenética neste processo.
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	Nome do professor: ____________________________
Assinatura: ____________________________________


	Identificação:
          / 
	Nota: (de 0 a 5)

	Questão 04:
Artigo: Cutter A.D. & Payseur B.A. Genomic signatures of selection at linked sites: unifying the disparity among species. Nature Reviews, 2013, 14:262-274.
De acordo com o artigo de Cutter & Payseur, como os autores ilustraram alterações em frequências alélilcas, na ocorrência de seleção natural? 

Inclua na explicação as seguintes palavras-chave: (a) tamanho efetivo populacional (Ne)  (b) seleção de poligenes (c) recombinação (d) alelos dominantes (e) mutação.
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